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研究报告

被子植物DNA去甲基化酶基因的进化分析⋯⋯⋯⋯⋯⋯⋯⋯⋯⋯⋯⋯⋯⋯⋯刘秋香，薛庆中，徐建红

争鸣与讨论

表遗传学几个重要问题的述评⋯⋯⋯⋯⋯⋯⋯⋯⋯⋯⋯⋯⋯⋯⋯⋯⋯⋯⋯⋯⋯⋯⋯⋯⋯⋯⋯⋯薛开先

科学新闻

父亲诱导的糖尿病易感性的跨代遗传机制⋯⋯⋯⋯⋯⋯⋯⋯⋯⋯⋯⋯⋯⋯⋯⋯⋯⋯⋯⋯⋯⋯⋯⋯⋯⋯

我国科学家发现导致肥胖症新基因⋯⋯⋯⋯⋯⋯⋯⋯⋯⋯⋯⋯⋯⋯⋯⋯⋯⋯⋯⋯⋯⋯⋯⋯⋯⋯⋯⋯⋯
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基因的表达受到多维调控，包括染色质上的开放结构可以形成高敏感位点，

从而富集重要酶类调节基因转录、核小体上的甲基化修饰和组蛋白修饰等多

种修饰与染色质的疏密程度密切相关，染色质“成环”使得基因实现远程调

控、转录因子在基因上游结合进而增强该基因转录活性等多方面的调控。高

通量测序技术等实验手段的发展和生物信息学技术的不断完善使得基因表达
调控的复杂模式被计算机读出并可视化为峰图，进而鉴定并分析人类基因组

中所有的功能调控元件和调控方式。蛇去骏马喊，神马威武扬。详见本期丁

楠，渠鸿竹，方向东的文章“ENCODE计划和功能基因组研究”一文(第

237-247页)。
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同样的长读长应用，现在可以更加经济、简便、快捷

堡济 简便 J快捷
成本可降低数倍 操作时间可缩短3倍 测序运行

使用全新lon Torrent系统，每干兆碱基

的费用将比454GS Junior。系统和454GS

FLX。系统降低数倍，为您的研究工作

带来翻天覆地的变化。

本促销活动解释权归Ⅲe Techno(ogies,6E{。

Ion Chef系统简化模板制备和芯片上

样，在单个系统中实现全自动化。手

工操作时间仅为1 5分钟，同时减少了

人为因素造成的差异性。

时间可缩短5倍

您无需花上1 0—23个；Jq],l-

完成。
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