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哺乳动物大于2 m长的DNA序列必须有规律地折叠在约5岫的细胞核内。每一
条染色体由很多拓扑结构域构成，在细胞核内占据着自己的染色体领地。在染色质

拓扑结构域内，启动子与增强子环化形成活性转录中心，所以染色质高级架构与基

因表达调控密切相关。绝缘子结合蛋白CTCF在染色体高级架构中发挥关键作用，

CTCF和DNA结合具有一定的方向性，这种方向性进一步决定染色质高级结构的折

叠规律。在原钙粘蛋白基因簇中，几乎每个启动子都含有正向酣JCTCF结合位点，

并且调控区域中有成簇的反向CTCF结合位点。通过正向CTCF结合位点与成簇的反

向CTCF结合位点相互作用，原钙粘蛋白启动子与调控区域中超级增强子的特异性

长距离环化形成活性转录中心，控制大脑中原钙粘蛋白基因的精准表达。详见本期

翟亚男等“原钙粘蛋白基因簇调控区域中成簇的CTCF结合位点分析”(第323q36页)。
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精准医学：
从基础走向临床
随着高通量测序技术的发展以及生物信息学与大数据科学的交叉应用，人们对于疾病的认

知和诊治开始迈向“精准医学"时代。不断涌现的科研成果以及爆发式的数据增长为人们“精

准"诊治疾病奠定了基础。为展示国内该领域的最新研究成果和进展，《遗传》拟出版一期以

“精准医学：从基础走向临床"为主题的专刊。

现诚挚地面向国内从事此领域研究的专家学者征稿!欢迎投稿!

专刊稿件题材不限。研究论文、综述、技术与方法等类型的文章均可。欢迎登陆期刊网站
“

"投稿。投稿时请注明“精准医学专刊稿件"o本刊将对专刊稿

件给予快速处理，录用后减免全部出版费用。

投稿截止日期为2016年8月20日。

特邀组稿专家：

编辑部联系人：韩玉波

E-mail：yczz@genetics．ac．cn

万方数据


