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封面说明 

miRNAs 是一类长约 18~22 nt 的
小分子非编码 RNA，能调控转录后
的靶基因表达。基于 CRISPR/Cas 系
统介导的基因组定点编辑技术已广
泛应用于基因敲除、单碱基编辑与基
因激活和抑制表达等，该技术也能用
于靶向编辑 miRNA。然而，miRNA
前体长度较短，在 miRNA 前体中，
是否含有适用于不同基因组编辑核
酸内切酶且特异性高的 sgRNA 还未
被系统研究。为了依据不同 miRNA
前体的序列特征，灵活采用不同类型
的基因组编辑核酸酶开展靶向编辑
miRNA 的研究。本期谢胜松课题组
利用 sgRNA 设计软件，对靶向 28 645
条 miRNA 前体的 11 种不同类型
sgRNA 的丰度及特异性进行了分析，
并利用 CRISPR/Cas9 慢病毒技术构
建了猪 miR-302/367 基因簇敲除细胞
系，对构建的猪 miRNA 敲除细胞系
的效率进行了评估，该研究为利用
CRISPR/Cas 技术靶向敲除 miRNA 提
供了参考。封面插图意指为了实现精
确的靶向定点编辑 miRNA，科研人员
结合 miRNA 的加工成熟特征，采用
当今最先进的“CRISPR/Cas 型狙击
步枪”，可依据不同目标“miRNA”
的序列特征，灵活使用不同类型的
“ sgRNA 子 弹 ” 进 而 锁 定 目 标
miRNA 实现精准打击。而新型 Cas
核酸内切酶的发现，为靶向定点“狙
杀”miRNA 前体或成熟体提供了源
源不断的“弹药”。详见本期“靶向
miRNA 前体不同类型 sgRNA 的丰度
及特异性评估”一文。 
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