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封面说明 

随着测序技术的不断发展，越来

越多物种的全基因组数据被测定并

广泛应用。在二代基因组数据爆发式

增长的同时，除了核基因组数据，线

粒体基因组数据也非常重要。高通量

测序的全基因组序列中除了核基因

组序列也包括线粒体基因组序列，如

何从海量的全基因组数据中提取和

拼装线粒体基因组序列并加以应用，

成为线粒体基因组在分子生物学、遗

传学和医学等方面的研究方向之一。

本期匡卫民等“基因组时代线粒体基

因组拼装策略及软件应用现状”一文

总结并比较了当前从全基因组数据

中获得线粒体基因组数据的策略和

软件应用，并对使用者在使用不同策

略和相关软件方面给予建议，以期为

线粒体基因组在生命科学相关研究

中提供方法上的参考。封面插图展示

了从海量的全基因组数据中快速准

确地获得线粒体基因组的重要性。 
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