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封面说明 

目前，Alu 元件等重复元件在细

胞生命活动内发挥的功能和作用尚

未完全清晰，而在染色质三维结构层

次上研究这些元件已成为基因组学

与生物信息学的前沿和热点。同时，

大量基因组学数据及染色质三维结

构实验数据的公开为进一步研究提

供了基础，为多组学数据结合的研究

提供了可能。本期何超等“Alu 元件

在染色质三维结构层次上的生物信

息学分析”一文利用染色质三维结构

数据为基础，对 Alu 元件与染色质三

维结构的关系进行研究，分析了 Alu
元件在染色质三维结构形成中发挥

的作用，并通过染色质三维结构上的

距离关系对 Alu 元件子族的演化流

程进行了探索。封面插图展示了在基

因组中 Alu 元件的进化关系，由最初

的 AluJ 元件逐渐演化出 AluS 元件与

AluY 元件，并逐渐迁移到染色质上

的不同位置。 
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