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封面说明 

为庆祝中国科学院遗传与发育

生物学研究所成立 60 周年，本期纪

念专刊主要介绍研究所的发展历程

和部分代表性研究成果。专刊共计收

录 10 篇文章，内容涉及基因组分析、

蛋白质组学和代谢组学、作物育种、

发育与疾病、再生医学、基因组编辑

等。封面展示了研究所 1 号和 2 号科

研楼，并辅以 60 周年所庆标识，寓

意中国科学院遗传与发育生物学研

究所薪火相传、笃志前行的 60 载征

程。未来，中国科学院遗传与发育生

物学研究所将继续提升原始创新能

力，在国家现代农业和人口健康科技

创新体系中发挥骨干和引领作用，成

为遗传与发育生物学原始创新研究

基地、生物高新技术研发基地和优秀

人才培养基地，为国家科技和经济发

展做出更大贡献！ 
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