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封面说明 

癌症是目前致死率较高的疾病，严

重影响人类的健康。靶向新抗原的免

疫治疗已被证实可诱导肿瘤的持续消

退。大量肿瘤高频突变被发现使得与

这些突变相关的高频新抗原可覆盖更

多人群，具有较强的临床价值。本期

秦丽丽等“基于体细胞突变数据库筛

选免疫原性结直肠癌高频新抗原的方

法”一文开发了一种利用体细胞数据

库预测并体外筛选验证具有免疫原性

高频新抗原的方法，为结直肠癌等癌

种的免疫治疗提供了重要的多肽靶点

和 TCR 信息。封面插图展示了利用体

细胞突变大数据信息筛选获得了中国

人高频 HLA-A*1101 限制性的高亲和

力新抗原，并能在体外诱导激活特异

性 CTL 获得免疫组库信息，可通过多

肽、DC 疫苗、TCR 样抗体、TCR-T
细胞等多种方式对患者进行免疫治

疗。图片设计：华聪。 
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