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封面说明 

《中华人民共和国人类遗传资源

管理条例》于 2019 年 7 月 1 日起正式

实施，标志我国人类遗传资源研究进

入规范化管理道路。而随着信息技术

的高速发展，生物医学也进入了大数

据时代，这使得生物医学领域传统的

假说驱动模式逐渐转变为数据驱动模

式。本期专刊主要介绍了近年来中国

人类遗传资源的建设和应用，法医学

领域的鉴定、伦理和生物安全问题，

以及大数据时代下的生物医学先进计

算机技术。封面底色采用具有科技感

的深蓝色，左上的双螺旋结构的 DNA

是遗传资源中最具代表性的遗传材

料。左边由碱基构成的人脸则代表着

人体所蕴含的人类遗传资源，右边由

“0”，“1”代码构成的人脸表示人类

智慧引领着大数据时代迅猛发展，中

间的点线结构代表着大数据网络，错

综而又立体的结构同时表示着大数据

网络的庞大与复杂。 
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