
：CTGAAACCGTAGTGCTT

ACCGTAGTATGCATGCTGCATGCC

。AATTTCTC解器CT，／
、ccGTAGTGcTGGGcAc＼＼

擀TGC占誉嵩勰
、GTGc
CCCTGAAACCGTAGTGCTTCCCT(

ccc丁GAAAccGTAGTGcTTcccTG：：：譬

怒是：：爱跚ATGc器毳两：臻怂黼绪职怂螂j
燃徽￡嘲蓼：TATcATTAAccTc一。。疆干6芒‘
AACCGTAGTGCTTA

rCC’-TG&AAC

o ^

●．

巴

中国人类遗传资源与生物大数据研究专刊

特邀组稿：方向东朱波峰

万方数据



 

目 次｜Contents 
 

前    言 
 

921 中国人类遗传资源与生物大数据 

 方向东，朱波峰 
 

领域前瞻 
 

924 前沿信息技术在生物医学大数据中的应用及展望 

 郑广勇，曾涛，李亦学 
 

综    述 
 

930 组学大数据和医学人工智能 

 王昕玥，渠鸿竹，方向东 
 

研究报告 
 

938 基于全基因组数据的 AI-SNPs 筛选及大陆次级区域 

 内群体遗传结构差异研究 

 王浩宇，胡渝涵，曹悦岩，朱强，黄雨果，李茜，张霁 

949 基于有限突变模型和大规模数据的 19 个常染色体 

 STR 的实际突变率研究 

 刘志勇，任贺，陈冲，张京晶，张晓梦，石妍，石林玉， 

 陈滢，程凤，贾莉，陈曼，范庆炜，张家榕，李万婷， 

 王萌春，任子林，刘雅诚，倪铭，孙宏钰，严江伟 

962 微单倍型遗传标记的法医基因组学研究 

 李茜，王浩宇，曹悦岩，朱强，舒潘寅，侯婷芸， 

 王雨婷，张霁 
 

资源与平台 
 

972 基于“中国慢性病前瞻性研究”的遗传资源建设与应用 

 王文秀，黄涛，李立明 

980 大型人群队列遗传资源建设与利用 

 陈兴栋，蒋艳峰，徐萍，金力 

988 GSA-Human：人类遗传资源数据管理的公共系统 

 张思思，陈旭，陈婷婷，朱军伟，唐碧霞，王安可， 

 董丽莉，张哲文，孙艳玲，俞彩霞，翟爽，孙玉彬， 

 陈焕新，杜政霖，肖景发，章张，鲍一明，王彦青， 

 赵文明 
 

观    点 
 

994 法医遗传学研究和鉴定中的伦理问题 

 刘志勇，乌日嘎，李燃，王蔷薇，孙宏钰 

1003 生物安全视野下的法医学研究 

 郭瑜鑫，赵兴春 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 
 

Hereditas (Beijing) 
 

第 43 卷  第 10 期  2021 年 10 月 

 

 

 

封面说明 

《中华人民共和国人类遗传资源

管理条例》于 2019 年 7 月 1 日起正式

实施，标志我国人类遗传资源研究进

入规范化管理道路。而随着信息技术

的高速发展，生物医学也进入了大数

据时代，这使得生物医学领域传统的

假说驱动模式逐渐转变为数据驱动模

式。本期专刊主要介绍了近年来中国

人类遗传资源的建设和应用，法医学

领域的鉴定、伦理和生物安全问题，

以及大数据时代下的生物医学先进计

算机技术。封面底色采用具有科技感

的深蓝色，左上的双螺旋结构的 DNA

是遗传资源中最具代表性的遗传材

料。左边由碱基构成的人脸则代表着

人体所蕴含的人类遗传资源，右边由

“0”，“1”代码构成的人脸表示人类

智慧引领着大数据时代迅猛发展，中

间的点线结构代表着大数据网络，错

综而又立体的结构同时表示着大数据

网络的庞大与复杂。 
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