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封面说明 

迄今为止，由线粒体 DNA (mtDNA)

突变导致的线粒体疾病仍缺乏治愈性的

治疗手段，其主要原因是由于缺乏适合

的疾病动物模型用于机制探索、药物筛

选以及治疗技术的开发，而 mtDNA 碱

基编辑技术的出现将为线粒体疾病的研

究和治疗带来革命性的改变。本期宋睿

嘉等“线粒体 DNA 碱基编辑技术研究

进展”一文对近年来基于 DddA 的

mtDNA 碱基编辑技术的发展进行了综

述，并对其未来应用前景进行了展望。

封面图片展示了该技术的原理和应用，

线粒体内绿色圆圈代表正常 mtDNA 分

子，红色圆圈代表突变的 mtDNA 分子。

目前，mtDNA 碱基编辑技术已经在小

鼠、大鼠、斑马鱼等物种的 mtDNA 上

实现了特定位点的突变，为构建 mtDNA

突变的线粒体疾病动物模型奠定了基

础。该技术亦为由 mtDNA 突变导致的

线粒体疾病的基因治疗带来曙光，未来

可实现对 mtDNA 突变敏感的心脏、脑、

肌肉等高耗能器官进行高效、安全的基

因治疗。 



Hereditas (Beijing)                                            Aug. 2023 

YICHUAN                                       Volume 45 Number 8 
 

CONTENTS 
 

Review 

 

632 Advances in mitochondrial DNA base editing technology 

 Ruijia Song, Lu Han, Haifeng Sun, Bin Shen 

643 Overview of multi-omics research in gout 

 Wenrui Shi, Hongzhu Qu, Xiangdong Fang 

 

Research Article 

 

658 AFF4 globally affects the release of paused RNA polymerase II in HEL cells 

 Zimei Yang, Ge Zhang, Gang Wei, Lili Jing, Ming Yu 

669 Comprehensive in silico analysis of glycosylphosphatidylinositol- anchored protein (GPI-AP) related genes 

expression profiles in human normal and cancer tissues 

 Weize Kong, Yishi Liu, Xiaodong Gao, Morihisa Fujita 

684 Analysis between macrophage-related genes with prognosis and tumor microenvironment in non-small cell 

lung cancer 

 Qingyu Sun, Yang Zhou, Lijuan Du, Mengke Zhang, Jiale Wang, Yuanyuan Ren, Fang Liu 

700 Functional analysis of WOX family genes in Dendrobium catenatum during growth and development  

 Kai Chen, Hao Wang, Yiting Chen, Ke Fu, Zhigang Han, Cong Li, Jinping Si, Donghong Chen 


