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l
患有严重肾病的肉鸡中分离出一种新型的布尼亚病 用。我们评估了复制受限单针重组水泡性口炎疫

毒。我们将它命名为吉打致命性肾病综合征病毒 苗——尼帕病毒疫苗载体表达的尼帕病毒糖蛋白对

(KFKSV)。被感染的鸡在突然死亡之前会出现无 非洲绿猴体内孟加拉毒株的免疫作用。所有接种疫

精打采和腹泻症状。通过尸检发现具有痛风迹象的 苗的动物都存活到研究终点，且都没有呈现尼帕病

；7l

苍白且肿胀的肾脏、肥大且质脆的肝脏以及苍白的 毒疾病的迹象；所有动物都呈现尼帕病毒FlgG和

心脏。用吉打致命性肾病综合征病毒实验感染肉鸡 (或)G IgG，以及中和抗体滴度的增长。这些数据

可以重复产生该疾病以及野外观察到的病理状况， 表明对一种严格相关的尼帕病毒孟加拉毒株人类感

满足了科赫法则。基因测序表明在吉打致命性肾病 染模型具有保护作用。

综合征病毒分离株间有高度的核苷酸相似性(99％)

以及与布尼亚病毒属安布勒病毒的大(78％)、中P1153 2种诊断寨卡病毒感染的商用血清学试验

(77％)和小(86％)基因片段有中度的核苷酸相似 检测性能／／S6verine Matheus，Cheikh Talla，Bhety

性。吉打致命性肾病综合征病毒可能对包括人类在Labeau，等

内的其他物种宿主具有致病性。 诊断和监测寨卡病毒感染需要可靠的血清学检

测方法。我们通过检测一组来自黄病毒流行地区的

P1 118 2015—2016年哥伦比亚登革热和寨卡病毒 199个样本的寨卡病毒IgM和IgG来评估Euroim一

感染相对危险度的联合预测／／Daniel Adyro mun和Dia．pro血清学试验。通过在感染后10个

Martinez．Bello，Antonio L6pez．Quilez，Alexander 月内的300个连续标本中监测寨卡病毒抗体的动力

Torres Prieto 学。我们观察到的检测性能，检测Zika病毒IgM

我们联合预测了哥伦比亚登革热和寨卡病毒病 的敏感度较低，特别是Euroimmun试验(49％)，但

(Zika)的相对危险度，并从2015年10月至2016年Dia．Pro试验在感染后数月内均可检测到IgM。检

12月在省和市层面上建立了它们之间的空间关联。 测Zika病毒IgG的特异度也较低，特别是Dia．Pro

所有的登革热与寨卡病毒病患者分布在哥伦比亚1 试验(62％)，研究结果受流行病学情况影响较大。

个省的87个市和1个市的293个人口普查区。我 这些结果突出了黄病毒流行地区通过血清学诊断寨

们拟合了登革热和寨卡病毒病相对危险度的8个层 卡病毒感染的复杂性。为了适应和诠释算法，需要

次贝叶斯一泊松联合模型，包括揭示两种疾病内部和 对试验的性能进行准确的分析。

j

i

之间的几种疾病风险空间模式(聚集或不相关异质

性)的区域和疾病特异性随机效应。大多数登革热 P1161 2015年韩国连续出现逃逸抗体中和的中东

和寨卡病毒病高风险城市的风险分布各不相同，寨 呼吸综合征冠状病毒突变株并广泛传播／／Yeon．

卡病毒病分布在省一级的北部，而登革热则分布在 Sook Kim，Abdimadiyeva Aigerim，Uni Park，等

南部到东北部。在市一级，登革热高风险人口普查 2015年，一名被感染的旅行者在韩国引发了意

区的空间聚集模式提示同时是寨卡病毒病高风险地 想不到的中东呼吸综合征大暴发，并被一些“超级传

区。这些信息可为公共卫生决策提供参考。 播”事件放大。先前，我们报告了突变型中东呼吸综

合征冠状病毒的出现和传播，在暴发期间该病毒经

P1144使用单次注射重组水泡性口炎疫苗保护非 受spike突变(1529T或D510G)及与人类CD26受

人灵长类动物免受致命性尼帕病毒病／／Chad E． 体亲和力的降低。为了评估spike突变与超级传播

Mire。Joan B．Geisbert。Krystle N．Agans，等 事件的潜在关联，我们收集了暴发期间报告的病毒

尼帕病毒(NIV)是一种引起人类高病死率 遗传信息，并系统分析了spike序列与流行病学的

(CFRs)的人兽共患病病原体。两种尼帕病毒毒株 关系。我们在2个超级传播者中发现连续出现的

曾经导致了疫情的暴发：1998—1999年在马来西亚 spike突变。通过评估受感染者的发热持续时问，发

和新加坡发现的马来西亚毒株(NIVM)(病死率大 现人类患者体内突变病毒的毒力似乎有所下降。此

约为40％)和2001年在孟加拉国和印度发现的孟 外，对野生型spike抗原免疫诱导的小鼠血清中对

加拉毒株(NIVB)(病死率大约为80％)。最近，在 这2种突变病毒的中和活性逐渐降低，提示在暴发

非洲绿猴体内的尼帕病毒孟加拉毒株导致了一种比 期问出现抗体中和逃逸病毒株并广泛传播。

马来西亚毒株更严重和致命的疾病。目前，没有已

获得批准的尼帕病毒疫苗或治疗方法可供人类使 (福建省疾病预防控制中心 周银发译，黄丰校)
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