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的重要问题仍然存在。我们调查了印度古吉拉特邦

COVID-19第一波疫情期间SAR孓CoV_2传播动力

学，揭示疫情最严重地区之一的病毒传播情况。通

过整合20个州的病例数据和434份全基因组测序

样本，我们重建了古吉拉特邦SAR孓Cov_2传播动

力学和空间传播。我们的研究表明国际区域连接、

人口密度是古吉拉特邦疫情暴发的主要原因。我们

检测到上百条的病毒传播链，其中大多数涉及国际

旅游。在古吉拉特邦，病毒传播主要从人口稠密区

域向临近低密度人口区域传播，这表明中心城市不

同程度地影响病毒传播。

P786美国乔治亚洲孤星蜱中分离的中原病毒／／

Yamila Romer。Kayla Adcock．Zhuoran Wei。et a1．

美国乔治亚洲报道了1例人暴露白尾鹿感染中

原病毒(Heartland virus，HRTV)的死亡病例，因此

2018--2019年在血清阳性白尾鹿和人类感染病例

住所附近的26个采样点开展蜱虫调查。我们对

9 294只美洲钝眼蜱(一种孤星蜱)分为949个混合

样本(不分性别与蜱龄，按所在地划分)，通过非洲绿

猴肾细胞(Vero E6)分离病毒和病毒逆转录PCR扩

增，对病毒分离或PCR阳性的样本进行全基因组测

序。有3个样本检测到HRTV阳性(最低感染率

o．46／1000蜱)，未检测到Bourbon病毒(也可由美

洲钝眼蜱传播)；细胞培养证实HRTV在2个样本

中存在；全基因组测序表明样本中分离的3株

HRTV高度同源，但与之前分离的HRTV基因序

列不同(见表1)。从美洲钝眼蜱分离到的HRTV

病毒株及基因特征表明美国存在该病毒。临床医生

和公共卫生专业人员应了解这种新发的蜱传病原

体。

表1 2019年乔治亚洲蕾特南县和琼斯县美洲钝眼蜱样本HRTV阳性

HRTV roal-tim 塑呈鱼塑塾
No． No．卸■曲ne僻PCRt脯ultlor P1 P2 P3

峭 Coaection由恼S蛔 in啦d homogofmte CPE PCR CPE PCR CPE PCR

23^w28 ' 5 ◆ 一 一 一 一 一 一

26 AⅣ28 1 25 + + + 一 + 一 一

504 Jun 14 2 5 ◆ 一 ◆ 一 + 一 ·

"X-CPE，细胞病变；HRTV，中原病毒，也称“心脏地带病毒”；P1，第一代培养；P2，第二代培养；P3，第三代培养；一，阴

性；+，阳性。

P812 加拿大安大略省输入性恶性疟原虫耐药性

分子监测／／Ruwandi Kariyawasam。Rachel Lau。

Eric Shao．et a1．

多位点的单核苷酸多态性与恶性疟原虫耐药性

相关。我们研究了2008--2009年、2013—2014年

和2017--2018年3个时期加拿大输入性疟疾病例

中恶性疟原虫耐药性标志物的流行情况。我们分析

了atpase6(pfATPase6)、p．厂crt(氯喹耐药转运蛋

白)、cytb(细胞色素b)、dhfr(二氢叶酸还原酶)、

dhps(二氢膦酸合成酶)、mdrl(多耐药蛋白)和

mdrl拷贝数，以及kelchl3(13号染色体上的kelch

蛋白基因)单核苷酸多态性。随时间的推移，我们观

察到dhfr$108N和dhps A613T的突变基因型增

加，而mdrl N86Y、mdrl D1246Y、Pfcrt K76T和

Pfcrt 74—75的突变基因型减少，未发现kelchl3突

变。氯喹耐药性突变随时间推移越来越少，这反映

了非洲旅行者氯喹压力的降低，普罗胍耐药性突变

随着时间的推移而增加。少量基因型证实了感染的

异质性，可能导致治疗失败或复发。

P820美国2020年新冠大流行期间门诊药房数据

显示结核病例减少／／Kathryn Winglee。Andrew N．

Hill-Adam J．Langer-et al。

我们分析了一个药房数据集(IQVIA)，2020年

新型冠状病毒病大流行期间美国国家结核病监测系

统(NTSS)报告的结核病例数比2016--2019年平

均病例数减少了20％。我们检验了结核药物分配

数据与NTSS结核病例数之间的相关性，并使用季

节性自回归综合移动平均模型来预测2020年的病

例数。2016--2019年，结核药物治疗数据的趋势与

NTSS数据的趋势相关。根据以往趋势，2020年结

核病处方数和病例数比预期要少，在4—5月，这一

降幅尤其大。IQVIA数据与NTSS一致，表明

2020年病例大幅下降并非发生严重漏报，但不排除

诊断不足或实际下降。了解2020年结核病例数下

降背后的机制将有助于为大流行后结核病例数的可

能反弹做好规划。

(福建省疾病预防控制中心 梁小洁译)
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